
附表 １　 飘带兜兰 ６ 个个体的叶绿体基因组编码基因
Ａｔｔａｃｈｅｄ ｔａｂｌｅ １　 Ｇｅｎｅ ｃｏｎｔｅｎｔｓ ｉｎ ｃｈｌｏｒｏｐｌａｓｔ ｇｅｎｏｍｅｓ ｏｆ ｓｉｘ Ｐａｐｈｉｏｐｅｄｉｌｕｍ ｐａｒｉｓｈｉｉ ｉｎｄｉｖｉｄｕａｌｓ

基因分组
Ｇｒｏｕｐ ｏｆ ｇｅｎｅｓ

基因名称
Ｇｅｎｅ ｎａｍｅｓ

１　 光系统 Ⅰ Ｐｈｏｔｏｓｙｓｔｅｍ Ⅰ ｐｓａＡꎬ ｐｓａＢꎬ ｐｓａＣ (×２)ꎬ ｐｓａＩꎬ ｐｓａＪ

２　 光系统 Ⅱ Ｐｈｏｔｏｓｙｓｔｅｍ Ⅱ ｐｓｂＡꎬ ｐｓｂＢꎬ ｐｓｂＣꎬ ｐｓｂＤꎬ ｐｓｂＥꎬ ｐｓｂＦꎬ ｐｓｂＨꎬ

ｐｓｂＩꎬ ｐｓｂＪꎬ ｐｓｂＫꎬ ｐｓｂＬꎬ ｐｓｂＭꎬ ｐｓｂＮꎬ ｐｓｂＴꎬ ｐｓｂＺ

３　 细胞色素 ｂ / ｆ 复合物 Ｃｙｔｏｃｈｒｏｍｅ ｂ / ｆ ｃｏｍｐｌｅｘ ｐｅｔＡꎬ ｐｅｔＢ∗ꎬ ｐｅｔＤ∗ꎬ ｐｅｔＧꎬ ｐｅｔＬꎬ ｐｅｔＮ

４　 ＡＴＰ 合成酶 ＡＴＰ ｓｙｎｔｈａｓｅ ａｔｐＡꎬ ａｔｐＢꎬ ａｔｐＥꎬ ａｔｐＦ∗ꎬ ａｔｐＨꎬ ａｔｐＩ

５　 ＮＡＤＨ 脱氢酶 ＮＡＤＨ ｄｅｈｙｄｒｏｇｅｎａｓｅ ｎｄｈＢ ∗ (×２)ꎬ ｎｄｈＤΔꎬ ｎｄｈＪΔ

６　 二磷酸核酮糖羧化酶大亚基 ＲｕｂｉｓＣＯ ｌａｒｇｅ ｓｕｂｕｎｉｔ ｒｂｃＬ

７　 ＲＮＡ 聚合酶亚基 ＲＮＡ ｐｏｌｙｍｅｒａｓｅ ｒｐｏＡꎬ ｒｐｏＢꎬ ｒｐｏＣ１∗ꎬ ｒｐｏＣ２

８　 核糖体蛋白小亚基 Ｓｍａｌｌ ｓｕｂｕｎｉｔ ｏｆ ｒｉｂｏｓｏｍａｌ ｐｒｏｔｅｉｎｓ (ＳＳＵ) ｒｐｓ２ꎬ ｒｐｓ３ꎬ ｒｐｓ４ꎬ ｒｐｓ７ (×２)ꎬ ｒｐｓ８ꎬ ｒｐｓ１１ꎬ ｒｐｓ１２ (×２)ꎬ

ｒｐｓ１４ꎬ ｒｐｓ１５ (×２)ꎬ ｒｐｓ１６∗ꎬ ｒｐｓ１８ꎬ ｒｐｓ１９ (×２)

９　 核糖体蛋白大亚基 Ｌａｒｇｅ ｓｕｂｕｎｉｔ ｏｆ ｒｉｂｏｓｏｍａｌ ｐｒｏｔｅｉｎｓ (ＬＳＵ) ｒｐｌ２∗(×２)ꎬ ｒｐｌ１４ꎬ ｒｐｌ１６∗ꎬ ｒｐｌ２０ꎬ ｒｐｌ２２ꎬ ｒｐｌ２３ (×２)ꎬ ｒｐｌ３２ꎬ ｒｐｌ３３ꎬ ｒｐｌ３６

１０　 其他基因 Ｏｔｈｅｒ ｇｅｎｅｓ ｃｌｐＰ∗∗ꎬ ｍａｔＫꎬ ａｃｃＤ∗ꎬ ｃｃｓＡꎬ ｉｎｆＡ

１１　 未知功能基因 Ｇｅｎｅ ｏｆ ｕｎｋｎｏｗｎ ｆｕｎｃｔｉｏｎ ｙｃｆ１ (×２)ꎬ ｙｃｆ２ (×２)ꎬ ｙｃｆ３∗∗ꎬ ｙｃｆ４ꎬ ｙｃｆ１５ (×２) Δ

１２　 核糖体 ＲＮＡ Ｒｉｂｏｓｏｍａｌ ＲＮＡｓ ｒｒｎ４.５ (×２)ꎬ ｒｒｎ５ (×２)ꎬ ｒｒｎ１６ (×２)ꎬ ｒｒｎ２３ (×２)

１３　 转运 ＲＮＡ Ｔｒａｎｓｆｅｒ ＲＮＡｓ ｔｒｎＡ￣ＵＧＣ∗(×２)ꎬ ｔｒｎＣ￣ＧＣＡꎬ ｔｒｎＤ￣ＧＵＣꎬ ｔｒｎＥ￣ＵＵＣꎬ

ｔｒｎＦ￣ＧＡＡꎬ ｔｒｎｆＭ￣ＣＡＵꎬ ｔｒｎＧ￣ＧＣＣꎬ ｔｒｎＧ￣ＵＣＣ∗ꎬ

ｔｒｎＨ￣ＧＵＧ (×２)ꎬ ｔｒｎＩ￣ＣＡＵ (×２)ꎬ ｔｒｎＩ￣ＧＡＵ∗(×２)ꎬ

ｔｒｎＫ￣ＵＵＵ∗ꎬ ｔｒｎＬ￣ＣＡＡ (×２)ꎬ ｔｒｎＬ￣ＵＡＡ∗ꎬ

ｔｒｎＬ￣ＵＡＧ (×２)ꎬ ｔｒｎＭ￣ＣＡＵꎬ ｔｒｎＮ￣ＧＵＵ (×２)ꎬ

ｔｒｎＰ￣ＵＧＧꎬ ｔｒｎＱ￣ＵＵＧꎬ ｔｒｎＲ￣ＡＣＧ (×２)ꎬ ｔｒｎＲ￣ＵＣＵꎬ

ｔｒｎＳ￣ＧＣＵꎬ ｔｒｎＳ￣ＧＧＡꎬ ｔｒｎＳ￣ＵＧＡꎬ ｔｒｎＴ￣ＧＧＵꎬ

ｔｒｎＴ￣ＵＧＵꎬ ｔｒｎＶ￣ＧＡＣ (×２)ꎬ ｔｒｎＶ￣ＵＡＣ∗ꎬ ｔｒｎＷ￣ＣＣＡꎬ

ｔｒｎＹ￣ＧＵＡ

　 注: ∗表示具有一个内含子的基因ꎻ ∗∗表示具有两个内含子的基因ꎻ (×２)表示有两个拷贝的基因ꎻ Δ 表示假基因ꎮ
　 Ｎｏｔｅ: ∗ ｉｎｄｉｃａｔｅｓ ｇｅｎｅ ｃｏｎｔａｉｎｉｎｇ ｏｎｅ ｉｎｔｒｏｎꎻ ∗∗ ｉｎｄｉｃａｔｅｓ ｇｅｎｅ ｃｏｎｔａｉｎｉｎｇ ｔｗｏ ｉｎｔｒｏｎｓꎻ (×２) ｉｎｄｉｃａｔｅｓ ｇｅｎｅ ｃｏｎｔａｉｎｉｎｇ ｔｗｏ ｃｏｐｉｅｓꎻ Δ ｉｎｄｉ￣
ｃａｔｅｓ ｐｓｅｕｄｏｇｅｎｅ.
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附表 ２　 飘带兜兰 ６ 个个体的叶绿体基因组 ＳＳＲ 位点类型和数量
Ａｔｔａｃｈｅｄ ｔａｂｌｅ ２　 Ｔｙｐｅｓ ａｎｄ ａｍｏｕｎｔｓ ｏｆ ｓｉｍｐｌｅ ｓｅｑｕｅｎｃｅ ｒｅｐｅａｔｓ (ＳＳＲｓ) ｉｄｅｎｔｉｆｉｅｄ

ｉｎ ｔｈｅ ｃｈｌｏｒｏｐｌａｓｔ ｇｅｎｏｍｅｓ ｏｆ ｓｉｘ Ｐａｐｈｉｏｐｅｄｉｌｕｍ ｐａｒｉｓｈｉｉ ｉｎｄｉｖｉｄｕａｌｓ

ＳＳＲ 类型
ＳＳＲ ｔｙｐｅ

Ｐ. ｐａｒｉｓｈｉｉ＿１

数目
Ｎｕｍｂｅｒ

比例
Ｒａｔｉｏ
(％)

Ｐ. ｐａｒｉｓｈｉｉ＿２

数目
Ｎｕｍｂｅｒ

比例
Ｒａｔｉｏ
(％)

Ｐ. ｐａｒｉｓｈｉｉ＿３

数目
Ｎｕｍｂｅｒ

比例
Ｒａｔｉｏ
(％)

Ｐ. ｐａｒｉｓｈｉｉ＿４

数目
Ｎｕｍｂｅｒ

比例
Ｒａｔｉｏ
(％)

Ｐ. ｐａｒｉｓｈｉｉ＿５

数目
Ｎｕｍｂｅｒ

比例
Ｒａｔｉｏ
(％)

Ｐ. ｐａｒｉｓｈｉｉ＿６

数目
Ｎｕｍｂｅｒ

比例
Ｒａｔｉｏ
(％)

单核苷酸重复
Ｍｏｎｏｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｒｅｐｅａｔｓ

５１ ４８ ４７ ４６ ５１ ４８ ４７ ４６ ４８ ４６ ４８ ４６

二核苷酸重复
Ｄｉｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｒｅｐｅａｔｓ

２０ １９ ２０ １９ ２０ １９ ２０ １９ ２０ １９ ２０ １９

三核苷酸重复
Ｔｒｉｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｒｅｐｅａｔｓ

１５ １４ １５ １５ １５ １４ １５ １５ １５ １４ １５ １４

四核苷酸重复
Ｔｅｔｒａｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｒｅｐｅａｔｓ

１４ １３ １４ １４ １４ １３ １４ １４ １４ １３ １４ １３

五核苷酸重复
Ｐｅｎｔａｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｒｅｐｅａｔｓ

２ ２ ２ ２ ２ ２ ２ ２ ２ ２ ２ ２

六核苷酸重复
Ｈｅｘａｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｒｅｐｅａｔｓ

５ ５ ５ ５ ５ ５ ５ ５ ５ ５ ５ ５

总数 Ｔｏｔａｌ １０７ １０３ １０７ １０３ １０４ １０４
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参考序列为 Ｐａｐｈｉｏｐｅｄｉｌｕｍ ｐａｒｉｓｈｉ＿１ꎮ Ｘ 轴对应叶绿体基因组内的坐标ꎮ Ｙ 轴显示 ５０％ ~１００％范围内的百分比ꎮ
Ｗｉｔｈ Ｐａｐｈｉｏｐｅｄｉｌｕｍ ｐａｒｉｓｈｉｉ＿１ ａｓ ａ ｒｅｆｅｒｅｎｃｅ. Ｔｈｅ Ｘ－ａｘｉｓ ｃｏｒｒｅｓｐｏｎｄｓ ｔｏ ｃｏｏｒｄｉｎａｔｅｓ ｗｉｔｈｉｎ ｔｈｅ ｃｈｌｏｒｏｐｌａｓｔ ｇｅｎｏｍｅ. Ｔｈｅ Ｙ－ａｘｉｓ ｓｈｏｗｓ ｔｈｅ ｐｅｒ￣
ｃｅｎｔａｇｅ ｉｄｅｎｔｉｔｙ ｉｎ ｔｈｅ ｒａｎｇｅ ５０％－１００％.

附图 １　 飘带兜兰 ６ 个个体的叶绿体基因序列比对
Ａｔｔａｃｈｅｄ ｆｉｇ. １　 Ａｌｉｇｎｍｅｎｔ ｏｆ ｃｈｌｏｒｏｐｌａｓｔ ｇｅｎｏｍｅｓ ｓｅｑｕｅｎｃｅｓ ｏｆ ｓｉｘ Ｐａｐｈｉｏｐｅｄｉｌｕｍ ｐａｒｉｓｈｉｉ ｉｎｄｉｖｉｄｕａｌｓ
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ＪＬＢꎬ ＪＳＢꎬ ＪＳＡꎬ ＪＬＡ 分别是 ＬＳＣ / ＩＲｂ、ＳＳＣ / ＩＲｂ、ＳＳＣ / ＩＲａ 和 ＬＳＣ / ＩＲａ 的边界ꎮ
ＪＬＢꎬ ＪＳＢꎬ ＪＳＡꎬ ＪＬＡ ｒｅｆｅｒ ｔｏ ｊｕｎｃｔｉｏｎ ｂｏｕｎｄａｒｙ ｂｅｔｗｅｅｎ ＬＳＣ / ＩＲｂꎬ ＳＳＣ / ＩＲｂꎬ ＳＳＣ / ＩＲａꎬ ａｎｄ ＬＳＣ / ＩＲａꎬ ｒｅｓｐｅｃｔｉｖｅｌｙ.

附图 ２　 ６ 条飘带兜兰叶绿体基因组 ＬＳＣ、ＩＲｓ、ＳＳＣ 边界比较
Ａｔｔａｃｈｅｄ ｆｉｇ. ２　 Ｃｏｍｐａｒｉｓｏｎ ｏｆ ＬＳＣꎬ ＩＲｓꎬ ＳＳＣ ｂｏｕｎｄａｒｉｅｓ ａｍｏｎｇ ｓｉｘ Ｐａｐｈｉｏｐｅｄｉｌｕｍ ｐａｒｉｓｈｉｉ ｃｈｌｏｒｏｐｌａｓｔ ｇｅｎｏｍｅｓ

Ａ. 基因编码区核苷酸多样性ꎻ Ｂ. 基因间隔区核苷酸多样性ꎮ
Ａ. Ｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｄｉｖｅｒｓｉｔｙ (Ｐｉ) ｖａｌｕｅｓ ｏｆ ｃｏｄｉｎｇ ｇｅｎｅｓ ｉｎ ｔｈｅ ＬＳＣꎬ ＳＳＣꎬ ａｎｄ ＩＲ ｒｅｇｉｏｎｓꎻ Ｂ. Ｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｄｉｖｅｒｓｉｔｙ (Ｐｉ) ｖａｌｕｅｓ ｏｆ ｉｎｔｅｒｇｅｎｉｃ ｇｅｎｅｓ ｉｎ
ＬＳＣꎬ ＳＳＣꎬ ａｎｄ ＩＲ ｒｅｇｉｏｎｓ.

附图 ３　 飘带兜兰 ６ 个个体叶绿体基因组核苷酸多样性比对分析
Ａｔｔａｃｈｅｄ ｆｉｇ. ３　 Ｃｏｍｐａｒａｔｉｖｅ ａｎａｌｙｓｉｓ ｏｆ ｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅ ｄｉｖｅｒｓｉｔｙ ｖａｌｕｅｓ (Ｐｉ) ａｍｏｎｇ ｔｈｅ

ｃｈｌｏｒｏｐｌａｓｔ ｇｅｎｏｍｅｓ ｏｆ ｓｉｘ Ｐａｐｈｉｏｐｅｄｉｌｕｍ ｐａｒｉｓｈｉｉ ｉｎｄｉｖｉｄｕａｌｓ
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